V. Gersons, M. Gasparovica (zinatniska vaditaja)

INDUKTIVAS APMACIBAS METOZU IZMANTOSANA DATU
KLASIFIKACIJA

Misdienas ir pieejami daudzi algoritmi datu klasifikacijai, tom&r nevienu no tiem
nevar uzskatit par pilnigu. Lidz ar to ir nepiecieSams aprobét jau esoSos datu klasifikacijas
algoritmus un izstradat jaunus.

Darba meérkis - izpétit induktivas klasifikacijas algoritma BEXA pielietoSanas iespgjas
realu bioinformatikas datu klasifikacija.

Darba gaita tika veikta literatiras analize, pétiti BEXA algoritma teor&tiskie pamati,
izstradata specializ€ta programmatiira datu klasifikacijas veikSanai, izmantojot BEXA
algoritmu. Ka ari tika izmantota atvérta pirmkoda programmatira WEKA, salidzino$o
algoritmu darbibas analizei. Datu klasifikacijas algoritmi tika parbauditi uz vairakam realam
bioinformatikas datu kopam (nosaukumus skatit 1.att€la). Katra eksperimenta tika veikta
desmitkartiga Skersvalidacija.

Izpetot induktivas klasifikacijas algoritma BEXA darbibas principus realas
bioinformatikas datu kopas redzams, ka algoritmam ir tendence klasificét datus ar skaitliskam
vertibam ar salidzino$i zemaku precizitati (vidgji par 10-15%) ka misdienas labak
zinamajiem algoritmiem JRip un PART (Att. A). Savukart, datus ar nominalam veértibam
algoritms BEXA Kklasificé lidzvertigi JRip un PART algoritmiem, turklat, batiski labak ka
algoritms PRISM (Att. B).
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1.Att. Pareizi klasificéto petijuma objektu skaits (%) skaitliskam (A) un
nominalam vertibam (B).

No rezultatiem iesp&jams secinat:
1. Pasreizgjie rezultati liecini, ka BEXA algoritms ir piemérotaks datu klasifikacijai ar
nominalam veértibam.
2. Balstoties uz iegitiem rezultatiem planots izp&tit un izstradat algoritma BEXA
izplidusas versijas (FuzzyBEXA un FuzzyBEXA 2), kuras potenciali varétu but
piemérotakas bioinformatikas datu analizei.



